
Abstract: 4348

Cluster analysis of cardiovascular risk phenotypes in patients with type 2 diabetes and established
atherosclerotic cardiovascular disease: a potential approach to precision medicine

Authors:
A. Sharma1, Y. Zheng2, J.A. Ezekowitz3, C.M. Westerhout2, S.G. Goodman2, P.W. Armstrong2, J.B. Buse4,
J.B. Green1, K.D. Kaufman5, D.K. McGuire6, G. Ambrosio7, L.M. Chuang8, R.D. Lopes1, E.D. Peterson1,
R.R. Holman9,  1Duke Clinical Research Institute ­ Durham ­ United States of America,  2Canadian Vigour
Center ­ Edmonton ­ Canada,  3Mazankowski Alberta Heart Institute ­ Edmonton ­ Canada,  4University of
North Carolina Hospitals ­ Chapel Hill ­ United States of America, 5Merck, Sharp &#x0026; Dohme Corp. ­
Kenilworth ­ United States of America, 6University of Texas Southwestern Medical School ­ Dallas ­ United
States of America,  7University of Perugia ­ Perugia ­ Italy,  8National Taiwan University Hospital ­ Taipei ­
Taiwan ROC, 9Oxford Centre for Diabetes ­ Oxford ­ United Kingdom,

Topic(s):
Research Methodology: Big Data Analysis

Citation: 
European Heart Journal ( 2018 ) 39 ( Supplement ), 871

Funding Acknowledgements: 
Merck Sharp & Dohme Corp. a subsidiary of Merck & Co., Inc.

Introduction: Phenotypic heterogeneity among patients with type 2 diabetes (T2D) and atherosclerotic
cardiovascular disease (ASCVD) is ill defined although likely there are multiple subtypes.

Purpose: We aimed to use a data agnostic machine learning algorithm to identify potentially different
phenotypes among patients with T2DM and ASCVD.

Methods: We used data from the 14,671 patients with T2DM and ASCVD enrolled in TECOS, a
cardiovascular (CV) safety outcome trial comparing sitagliptin vs placebo with median 3.0 years follow­up.
Hierarchical clustering of 40 potentially prognostic baseline variables was conducted. The primary composite
outcome (CV death, nonfatal MI/stroke or unstable angina hospitalization) across these clusters was then
assessed using Cox proportional models. We also examined whether a differential treatment effect of sitagliptin
across the clusters affected clinical outcomes.

Results: Five distinct patient clusters were identified. Cluster I included older men with a high prevalence of
prior coronary artery disease. Cluster II primarily included women with non­coronary ASCVD. Cluster III
comprised Asian patients with a low BMI. Cluster IV included younger males with a high BMI. Cluster V
consisted of patients with heart failure. The primary composite outcome occurred in 11.9%, 10.6%, 8.7%,
11.0%, and 16.7% of patients in clusters I to V respectively. The CV risk for the highest vs lowest risk clusters
(cluster V vs III) was statistically significant (HR 2.65; p≤0.001; Figure). No heterogeneity of sitagliptin vs.
placebo on CV risk across the clusters was evident (interaction P value = 0.54).

Conclusions: In a contemporary cohort of patients with T2DM and ASCVD, cluster analysis identified five
clinically distinct groups with varying CV risk, suggesting the need for improved CV phenotyping in T2DM
patients to personalize patient care and optimize clinical trial designs.
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